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	Atom 1
	Atom2
	Solution  Structure（Å）
	Crystal Structure（Å）

	1 MET HB
	110 VAL HG
	4.8
	>8

	1 MET HE
	50 LEU HD
	2.5
	>8

	1 MET HE
	50 LEU HA
	4.5
	>8

	1 MET HE
	110 VAL HG2
	2.3
	>8

	1 MET HE
	54 MET HA
	4.9
	>8

	1 MET HE
	53 MET HB2
	4.2
	>8

	1 MET HE
	106 ARG HB
	4.3
	>8

	18 ALA HB
	117 LEU HD1
	2.6
	8.5

	19 LEU HD1
	40 THR HG
	4.9
	6.3

	50 LEU HD1
	53 MET HE
	3.3
	8.6

	50 LEU HD1
	54 MET HE
	3.4
	6.5

	50 LEU HD1
	51 LEU HD2
	4.1
	5.7

	50 LEU HD1
	85 ALA HB
	2.5
	8.3

	50 LEU HD2
	    82 LEU HD1
	2.9
	7.4

	50 LEU HD2
	89 LEU HD1
	2.5
	9.3

	50 LEU HD2
	53 MET HE
	2.5
	6.2

	50 LEU HD2
	54 MET HE
	4.1
	5.8

	51 LEU HD1
	53 MET HE
	3.8
	9.4

	51 LEU HD1
	54 MET HE
	2.7
	4.9

	53 MET HE
	89 LEU HD1
	2.4
	9.3

	53 MET HE
	89 LEU HD2
	2.6
	8.5

	53 MET HE
	110 VAL HG2
	4.9
	11

	53 MET HE
	107 THR HN
	4.0
	12

	54 MET HE
	55 ILE HG
	4.4
	6.8

	54 MET HE
	55 ILE HD
	2.4
	7.7

	54 MET HE
	85 ALA HB
	2.9
	7.5

	57 GLU HA
	92 ILE HG2
	3.9
	8.4

	57 GLU HA
	96 ILE HD1
	4.0
	7.4

	57 GLU HB
	89 LEU HD2
	3.0
	6.0

	57 GLU HB
	92 ILE HG2
	3.9
	7.5

	57 GLU HB
	96 ILE HD1 /HG2
	3.5
	8.2/9.7

	57 GLU HB
	103 ARG NH1
	3.0
	10.5

	57 GLU HB
	106 ARG NH1
	4.3
	6.0




