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根据 PRC1_1-64 蛋白在 Superdex 75 体积排阻色谱中的保留体积（表 3.7）计算出

的分子量与其二聚体的理论分子量非常接近，并且加入交联剂后，SDS-PAGE 中

PRC1_1-64蛋白的单体条带变浅，在与其二聚体大小一致的位置出现蛋白条带（图 3.8），

说明 PRC1_1-64 蛋白为二聚体，PRC1 蛋白的 1-64 氨基酸残基中存在一个二聚界面。 

表 3.7 PRC1_1-64 蛋白的分子量计算 

Fragment MW (kDa) Ret. Vol. (mL) App. MW (kDa) 

PRC1_1-64 8.8 112 15.3 

 

图 3.8 PRC1_1-64 蛋白的化学交联分析 

PRC1_60-286蛋白在2D 1H-15N HSQC谱图中的信号数目少，强度弱，分散度不好，

展宽窄，整体谱图质量非常差，而在 2D 1H-15N TROSY-HSQC 谱图中的信号灵敏度ᨀ

高，信号数目增加，谱图的整体质量较好（图 3.9），说明 PRC1_60-286 为良好的折叠

态蛋白，但是可能不是单体，因此，我采用不同的实验方法对该片段的聚合状态进行

鉴定。 

 

图 3.9 PRC1_60-286 蛋白的 2D NMR 谱图 
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