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DaliLite Results

Multiple structural alignment

http://ekhidna.biocenter.helsinki.fi/dali_server/qz-test

Each neighbour is shown in the pairwise Dali-alignment to 2nxfA. Inserted segments relative to the top structure are hidden. You can check the 'Expand gaps' option in the summary page to see the complete sequence of the matched proteins. Uppercase means structurally equivalent positions with 2nxfA. Lowercase means insertions relative to
2nxfA. The first part shows the amino acid sequences of the selected neighbours. The second part shows the secondary structure assignments by DSSP (H/h: helix, E/e: strand, L/I: coil). The most frequent amino acid type is coloured in each column.

: : : : | : : : : 100 : : : : | : : : 200 : : : : | : : : 300 :
0001 2nxfA  DPVFTFGLTADVQYADIEDGENYL /QLGDIT 1SSRINSAQGSDLIGDDT TLTOHNHNI QWL 1 LCFT. ITLEGVI
0002 2xmoA  —RNL OL ITDAFL? I KKLTQVETQUF NNISPTDFSKIYSFGYET KKNGAKL 1 BV NYNOQVT GHIHTQNIRSAKKE ITDI! T TYQSOKIL-DYYVSP--
0003 3d03A  ---MLLAHISDT 'SGDIVNC LGS rNVPrVrY LEYLQLCPQ. 1r MDPTACENGHRT TF OY-ROALT.
0004 1ghwA  -STLRF RTVQIMGADFIMSTGDNFYFT- DIAYSWNE' RLRFKITVATFMLDTVMC! DFV PTW-~STAEHGPTRCLKNL T Y ITYVE-LFKTSLPRR
0005 lwarA — TPALRF RTVQILGADFILSLGDNFYF NV YRLHFKVSVATEMLDTVTC L AGHYPVW--~5TAEHPTHCLKQLRPLLATYG-VT; EL TYTE-LFKTRLPRR
0006 luteA  TPILI 1 ILSLGDNFYFT. DIAYSHNE' ‘RLRFKVSVATFMLDTVTC DFV nopz-»mmuxwmxn 'PVW---5STAEHPTHCLKQLLPL L 0 LE-LPXTKLERR
0007 3ib7A  RPDYVLLHISD ‘ELLEQLNGLRPDATVETGDL LRKF MID-GLRITVLD T LALHHPPIPS- L I I S
0008 1xzwB  -VPYVFGLIGD: THD QAVLEMGDL PFVPFTNR-Y! IKRA-SAHI IVL KYQ‘{KWF VL IFEPYFVYYK-VDT 7 FDI INR
0009 1kbpA  ~VPYTFGLIGD! HYELS-~PKKGQTVLEVGD: PF] KRA-SAHI T KYK-VD I FNR
0010 2yvtA  -XPRKVIATKNFK TAEKQPDILVVVGNI] II IGEI KIF TL-KFY 6 I T LDLT--QHKTKLEQ-
0011 Iuf3A  ~TVRYIL EALEKFVKLAPDTGADAL RILSEAHL THEYL "TFWRGPYLVAGVGGEL KAL TFLF I OKHEXL— \RKL
0012 1ii7a ADTHLGYEQF! EIAVQENVDFILL IALLQIPKIPVFAL I EAN--EILKRL] LML FEI( D: LGHIHKRYET Y YT VEL
0013 2wdeA D! QAF" I FPAYRTH /GASYP-! _AERIR___mmn
0014 3gfkA  -SNIAFYVVSDVHG-- ~~YTFPLLLANHVIEQDR-SFKI -~ SQPLVDFYNRX-AFDFGTLGNHEFN- YCLPYLKDTLNYPV-~~ANTYSTLT— GVK‘{FQQTVGVIGLTT—QFIPHWE\( EILQQ 1 IDIFITCHQIROL TYGRVVLSNLSVSCELL
0015 1hoSA  TYKITVLHTNDHHC LLSGGDI IGNHEFD-NPLTVLRQOEAKF' FKPY IAVIGLTTDDTAKIGNPE-TDT 11 PAG! 0Q-NGIWT YOLI
0016 2zlan - FDRVW-PLFLDAGDVFQG D-1GPGPLADFLARF! KGNKIVVL LEVTF!
0017 3c9fB  -NDINFVHTTD F LLL ——--~FVPLGLKYKYFTTRVMAFGFLF| TIVGHTPT YQVHQYLRQFFTIIQYFFPH HIRDFT T
0018 3ivdA  AKDVTIIYTNI TGT IIDI D-HGWDNTLLOAKFPI-~~GNIFKSFW-PYTI IEVKIGV. TKWLQRYT ~--GLDIL: TKV-CNTLI] IDVGKLVLDNETVNF
0019 1t71A  MNSIKFIFLGD! TIKNNLAL T I QKDLAVVI] "YVLKELILKR-—DCDLHIVDF TTIF ITPKGSAYIDVGMC FEVDVNTIKTEATRL
0020 3gveA  QVHLSILATTDI RTAQL TSVXNALI N-YGLDFLDGTADFPI - -GENRYTPYVINEVKVGY IGF-VPP )DIVESANETT AHTGT IDATISGHQHGLFPGTIN-GI) LGVIDLKL IEST
0021 3jyfA  TVDLRIXETTL I IQGPLGDYXA-VHPVYKAXNTL! ‘N-YGLDFLH] (PXFTPYLIQDLRIGYIGF-VPP I YL DAT: 1.
0022 1£70A QPGRRVLQNHLPTTR-PQFDFVT L PMLSTYPT' DEKLT DF! TGTHTHVPTTRT TAAERYRF"
0023 2cv9A PDIR-DRYDLVI: L L F: FRALDRLL ARYL I
0024 1sula I T S NEVAHKVIAVRGNC FP. P IQNDVLVYGHTHLPVAEQR-GE! V1A-TAQVAINP-
0025 1s31A  ---MKIGIMSD PNIRKAIET THCGDF VIKEFENLNANLL ~KLKEWLEENT ISVEID F EMATK-SGLYDVVI INPGECCGYL-GIPTIG!
XAKQTTT T NENFQKL I ILFLNPGSISQP———ECLYARVEIDDSYFKVDFLT——LSKEFSR—
1 szvgmxummvnvscnmsu YVUVOQ: ‘ ~NGKLF
LVPG-KIQHILCTGNLC YLKTLAGDVHT VTV QFKIGLI QRQFD-- EAFEH-ENKFYT IPSFVLXDIC TYVYQL-ERTEYKKP
LGTQL LLQL MF-Q) F--WTLRVR-FPECPHVYFCGNTPSFGSKI IRGTVLLYT LUNLR--SLACQPTS
TVILTNLL LRIWKALPGRKIL TLLSHY] PDOEMVREIYFKEN-CDLLI CKDY-RIECT
FPALTAALEKTEELKIEKYYILGNIVGL- --PYFREVIEAIKN‘LTSNVKVIR(‘KYDQ T T----ATMRP! TLKVKF]
ELLQEFIDST) MFGPFIDIT-I; PILKTISIQTVL IPSTKD AT SN - TRKAL-KC QIN-EIYFGC! TRGADL-YLGLT~EFV IMIT ~QNVVVINPGRFT TVQCPRARVDL!,
DEIL IGLGDY TGMCHG TLFGHTHEPEDTVKA~
TAALSRIEEMREYEIEKYYILGNIVGLF] /TEVIKDLKENVKI TRGKYDQI TAMREYT.~~RDL IMRP TLKPKFT]
LTLLRKIT F TEIGQWL. I DTILQHF-NVNHIVVGH I QENS-
RAV-SF KRL- KLVK-~ETY) 1 PLATGLSRCVYC( I
YLFLGDYV KIENFFLLRGNHECINRI-KTFTDCFNCI TFCC ICRAHQVVYEF SFQIL
'YDLLNIF] YIFNGDF TLTLI QCT] MHGGDPOQ) 1D 1]
TALLHKV- KSLGDSVRL I I QYFY
R YLEMGD! LVAL-ERITI FTDL-FDY] QIFCLI OAAIMELDDT-—-LKYSF]
'YDVLILF] 'YLENGDF LPNNFFL I T II
"FDLMKLF] LFLGDY TECVLYLALKIKTLFL "LCVHG HN-NLLSI: IIRO)
DTT-GFDNDLLT: I YUICHADY IK---GADTFIF FC
DARKNMI! LPECFDF -LAMA~~~ \RKHN IWLSL ET. e 1C PEL
0045 3hkxa GsmmLMQHT DPQHNLDLI! -QUD: RDRGI G: vey] T
: : : : : : 10! : : : | : : : 200 : : : : : 300 :
0001 2nxfA LLLLLLIEELLLLLIEEL LLLEEEELLLLL HHHHHHLL ILL LLLLLLLLLLLL 1LLLLLLLLLLLLHHHHLLLLLLL LLLLLLLHHHLL LLLEEEELL THEHLLLLL
0002 2xmoA —LLEEEEEELLLLLLLHHHHLL————TYTT LEEEEELLLLLL LLLLLLLLL LEEL--LLLLLEEELLL L----LLLL. L LLLL LEEEEELLLLLLLL---LLLLLLL LLEEEELLLLLL LLLLLL-—-L LEEELL
0003 3d032 LLLEEEEELLLL EEEELLLLL HH---HLLLHHLLEEELLL LLL LEEEEELLLLLL EEEEEELLLLLLEEEEE-LLEEEEELLLLLLLLLLL
0004 1ghwa LI Liiti: EEEELLLLLLLL EELLLLLLEHH-LL 1L LLL LL--LLLLLLLL LLLLLLLLL
0005 lwarA LLLEEEEEELLLLLLLLL LLLEEEELLLLLLLL LEEELLLLLHHH-LL LL LLL LLEEEEELLLLLL---LLLLLLL LLEEEELLLLLEEEEELL LLLLLLLLL
0006 luteA  LLLEEEEEELLLLLLLLL L EEEELLLLLLLL LLLLEEELLLHHHHHL EEEEEELEEEEEELLHHHH EEEEELLLLLL---LLLLLLL EEEELLLLLEEEEELLLLLLLLLLLEEEEEEE!
0007 3ib7A  LLL LLLLLLLLL LLLEEEELLLLLLL IIL I--LLL LLL HHHHLL TLLEEEEE. TLLLEELTL
0008 1xzwB  ~LLEEEEEELLLLL LLLLLEEEELLLLLLHRHL-HHALL LEELLLLHRHL, [~ LHHHAHH-LLLL—HHLL~—LLLLLEEEEEL LLLL LL LEEEEELLLLL---LLLLLLLL LLEEEELLL
0009 1kbpA  -LLEEEEEE LLLLLLEEELLLLLLHHHL L EEELLLHHH LLLLLLL--LLLLLEEEEEL EEEEELLLLLL--LLLLLLLL EEEE LEEEEELLLLLLL--LLEEEEEEE! EEEEEE
0010 2yvtA LI LL EEEEELLLLLL LLLL--L EEELLLLL I LLLLLLLLLLLT ~LLEEEEE
0011 1uf3A LI LLL LEEEEELLLLLLLL LEEEELLLLLL-—-L LLEEEEL LEEE-LLLLL- T L LLL--LL LLEEEEL-LLLLEEEEE-LLEEEEELLL EEEEEELT——L
0012 1ii7a LLL LLLEEEEELLLLLLLLL EEEELLLLL EE! ~EEEEEE L L LLLEEEEEELLLHH--HHHL-LLL EEEEELLLLLEEEEE-LLEEEEELLLLLLL--~LLEEEEEEL
0013 2wdeA  LLI LL LLL 1-HHHH-HL LLL 1.~ LHHHHHL LLL LLLLLEEE LLL
0014 3gfka LLL LLLLLLL LLLEELLLHHHHL-LL LLL---LLEEEELL ~LLHHHLLL LEEEEEEELLLLLL LLLEEEEEE. I
0015 1hoSA L LLLLLL LEEELLHHHH! EEL HHHHLLHH EEEEEEE I FEELLLLLLLLLEEE-LLEEEFLLLLLL
0016 2zlaa LL LLLLLLL LLEEELLHHHHL-LL L ~LLEHLLLL I I LLI I
0017 3c9fB  -LLEEEEEELLLLL LLLLLLL LLEELLLHHHLL L EEEEEELLLL--LLLLLL. HHH-HLLLHHHALLL LEEEEEELLL LIL I
0018 3ivda LIL EEEEELLLLLLLHHHL-LL LEELLLHHHH! LL---LLEELLLI HHHHHLHLL EEEEELLLLLLLEEE-LLEEEELLLLLL
0019 1t71A  LLI EEEEELLLLLL LLLL L LEEEEEL ~-LLLL: L L LLLLLEELL EELLLL
0020 3gvea LIL LLLLLLLHHHHRH I LLEELTHRHHL -1 LLE LLLHHHLHHLLLL LLLEEEELLL ~LEEEEEELLLL
0021 3jyfa L EFEEELLLLL LEEEL HHHH: E LT HHHLHE 5 EEEE EFLLEE IIL
0022 1t70A LEEEEELLLL LLEEELLLLLLLLLL LLL L LLLEEEEEEEL I LLLLLEEEL LLEELL
0023 2cvon TLLL LEEEEELLLLL LEFELLLLLLLLL LIL L TLEEFEEEEL LLLLEEEEELLLLLLLEELLLLLEEELLLLLLLLLLLL
0024 1sulA  --LLEEEEE EEEELLLLLLLL LLL EE--EELL EEELLLLLL EELLLLLLLEEEEE-LLEEEEELLLLLLL---LLEEEEEEL
0025 1s31a 1L LLLEEEELLLLT I L TEEEEE. TILLLL-IL
0026 3ck2A  LLLEEEEEELLLLL LLLEEEELLLLL EEELLLLLLL Lo EEEEEELL T LLLEEELLLLLLEEEEEE
0027 2a22B  LLLEEEEEELLLLLL LIL LLLLLEEEELLLLL EEEELLLLLLLLL EEEEEE LLLI EEEELLLLLLEEEEE-LLEEEEE]
0028 2r17A  --1 LI LEEEELLLLL EEELLLLLL--LLL EEEEEELL LLLL TLLEEEEE.
0029 3e0jA  LLL LLLLL I LEEEELLLLL--LLIL-~LLLLL-EELL EEEEELL L-LLLL T EFEEEELL--LLLL
0030 Lun7A  --LLLEEEELLLLLLLLLHHHL---LLLLL-L FEEELLLLL LLL--L EEEEELLLLL LHHHLL FEEEEELLLLL-——LLIL-LL EEEE LLLLLI~ILLEEE
0031 2g3j; L LLLLL LLL. 1L LLLLLLLLL
0032 3floA  LLLEEEEEEELLLL LIL LLLLEEEEELLLLLLL LLLI~LLI1 L-~LLLLL—EELL LEEEEEL L LEEELLL-HHHHH-LL LLEEELLLLLLLEEEEE-LLEEEEELLLLLLLLLLL
0033 2kknA  --LEEEEEELLLLLL LL EEEELLLLL EEELLL EEEEEL EEELLLLLLLLEEEEL-LEEEELLLLLL
0034 Lnnwa LL LLLLLL EEEELL I LLL. LLLLL-LLI
0035 22723 LLLL LLLLEEEELLLLLL L LL LLLL LLL LLEEEELLLLLLEEELL LLHHHLL—~L1 LEEEEEL EEEEELL
0036 2qjcA  --LLLEEEE LLLEEEELLLLL LEELLL HLLLLLL LHHHLL
0037 1s70A 1L LL-LEEELLLLLLL EEELLLLLLLHHLL 1L EEI 1L LL
0038 lwaol  LLI LLL LLLLEEEELLLLLL LEEEELLLLLL LLL LLLEELL 1 LLLEEEELLLLL LLLLLLL I
0039 2dfja LLLEEEELLLLL EEEELLLHLLLLLL LLLLLL
0040 2nppC LL LEEELLLLLLL LEEELLLLLL EET IL LLLH--T LLL
0041 3icfA  LLL LIL LLEEEEELLLLLLL LEEELLLLLLL LLL LLLEELL-—LLLL LLLEEEELLLLL LLH-LLEEEEEELLL
0042 lauia ~-LLEEELLLLL EEELLLLLL EFELLLLT.0~LEFEE-LLLL1~—-1 EEFEEEFL--—~LEEEEREE-.
0043 1g5bB  -HL LL LLLEEEELLLLLLL LEEELLL I L IL LLL LHHHHL
0044 lemsA LL L LLLEEEELLLLLL L LLLLI--LL LLLEEELLLLLL LIE
0045 3hkxa LLLEEELLLLHHH-LL EEEE L HHHE. EEEEE
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